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SUMMARY. In this study, the Dihuang Yinzi of traditional Chinese medicine was applied to ischemic stroke 
mice. To explore the mechanism and role of Chinese medicine for ischemic stroke mice, the16S rRNA sequenc-
ing technology was used to analyze the intestinal fora. In this study, 12 phyla and 161 to 175 genera were found 
in ischemic stroke mice group (A), ischemic stroke mice with High dose Dihuang Yinzi-fed group (B) and 
Ischemic Stroke Mice with low dose Dihuang Yinzi-fed group(C). We observed that the microbiota diversity 
in B group was significantly increased compared to that of B and C groups in simpson. Fusobacteria, Firmic-
utes, Elusimicrobia, Bacteroidetes, and Actinobacteria were the major phyla in fecal samples of three groups, 
accounting for more than 80% of all sequences. We also found that allobaculum, christensenellaceae_R_7, and 
Ruminococcaceae_NK4A214 were significantly increased in ischemic stroke mice with a high dose Dihuang 
Yinzi-fed group. Finally, this study’s results provide a theoretical basis for treating and understanding tradi-
tional Chinese medicine’s mechanism and effect on Ischemic Stroke.

RESUMEN. En este estudio, se aplicó el Dihuang Yinzi de la medicina tradicional china a ratones con accidente 
cerebrovascular isquémico. Para explorar el mecanismo y el papel de la medicina china en ratones con accidente ce-
rebrovascular isquémico, se utilizó la tecnología de secuenciación del ARNr 16S para analizar los foros intestinales. 
En este estudio, se encontraron 12 filos y de 161 a 175 géneros en el grupo de ratones con accidente cerebrovascular 
isquémico (A), en ratones con accidente cerebrovascular isquémico alimentados con dosis altas de Dihuang Yinzi (B) 
y en ratones con accidente cerebrovascular isquémico alimentados con dosis bajas de Dihuang Yinzi (C ). Observa-
mos que la diversidad de microbiota en el grupo B aumentó significativamente en comparación con la de los grupos 
B y C en Simpson. Fusobacteria, Firmicutes, Elusimicrobia, Bacteroidetes y Actinobacteria fueron los principales 
filos en muestras fecales de tres grupos, representando más del 80% de todas las secuencias. También encontramos 
que allobaculum, christensenellaceae_R_7 y Ruminococcaceae_NK4A214 aumentaron significativamente en rato-
nes con accidente cerebrovascular isquémico con un grupo alimentado con dosis altas de Dihuang Yinzi. Finalmente, 
los resultados de este estudio proporcionan una base teórica para tratar y comprender el mecanismo y el efecto de la 
medicina tradicional china sobre el accidente cerebrovascular isquémico.


